


Identification Génétique

Tenshi Boombayah Sunny Dream'sAnimal :

N° de prélèvement :
Propriétaire : Fiona RAYMONDN° d'identification : 250 269 590 795 646

Race : Altdeutsche Schäferhunde

Date de naissance : 09/05/2022
Sexe : Femelle

E00881988 (prélevé le 29/11/2023)

Emilie SIMONNET (Vétérinaire - N° d'ordre : 27421)

Code résultat : A00057309

Résultat établi le : 11/12/2023 Document établi le : 11/12/2023
Prélèvement authentifié

Préleveur :
Pedigree :

Empreinte génétique

104/104AHT121 OO 095/099INRA21 JL

131/137AHT137 GJ 110/124INU005 FM

127/131AHTh130 MO 146/150INU030 KM

223/223AHTh171 JJ 218/218INU055 PP

238/252AHTh260 IP 227/227REN105L03 II

089/089AHTk211 KK 206/206REN162C04 MM

288/288AHTk253 MM 216/216REN169D01 MM

X/XAMEL XX 164/164REN169O18 MM

116/126CXX279 JO 270/270REN247M23 KK

152/164FH2054 BE 226/238REN54P11 KQ

236/242FH2848 LO 143/155REN64E19 LR

L'empreinte génétique est constituée d'un panel de 21 marqueurs microsatellites et d'un marqueur de sexe. Ce panel est conforme à la norme 
internationale ISAG 2006. Chaque marqueur possède deux allèles codés sous forme d'une lettre et de chiffres. La présence éventuelle du symbole 
(-) indique que ce marqueur n'est pas analysable chez ce chien. La probabilité d'obtenir des empreintes génétiques différentes pour des individus 

pris au hasard dans la population est supérieure à 99,9%.
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N° de prélèvement :

Santé & Reproduction

Tenshi Boombayah Sunny Dream's

Propriétaire : Fiona RAYMONDN° d'identification : 250 269 590 795 646
Race : Altdeutsche Schäferhunde

Date de naissance : 09/05/2022
Sexe : Femelle

E00881988 (prélevé le 29/11/2023)

Emilie SIMONNET (Vétérinaire - N° d'ordre : 27421)

Code résultat : A00057310

Résultat établi le : 15/12/2023 Document établi le : 15/12/2023

Animal :

Bilan Génétique

Prélèvement authentifié
Préleveur :

Pedigree :
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Mutation
Mode 
d'expressionMALADIES

Myélopathie Dégénérative (DM) SOD1 Autosomique récessif
c.118G>A Homozygote normal

Nanisme Hypophysaire LHX3 Autosomique récessif
7pb del intron 5 Homozygote normal

Hyperuricosurie (HUU) SLC2A9 Autosomique récessif
c.616G>T Homozygote normal

Sensibilité Médicamenteuse MDR1 MDR1 Autosomique codominant
c.227_230delATAG Homozygote normal

Syndrome de Scott TMEM16F Autosomique récessif
g.8912219G>A Homozygote normal

EXPLICATIONS

Homozygote normal : l’animal possède 2 copies normales 
du gène.

Hétérozygote : l’animal possède une copie normale et une 
copie défectueuse du gène.

Homozygote muté : l’animal possède 2 copies 
défectueuses du gène.

EXPRESSION TRANSMISSION

L’animal ne développera pas la maladie associée à la 
mutation testée.

L’animal développera la maladie sans pouvoir prédire 
l’âge d’apparition ni la gravité des symptômes.

L’animal ne transmet pas la mutation testée.

L’animal transmettra la mutation testée à tout ou 
partie de sa descendance. La reproduction est à éviter 
ou à adapter selon la maladie et la fréquence 
associée.
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Santé & Reproduction
Bilan Génétique

Tenshi Boombayah Sunny Dream'sAnimal :

N° de prélèvement :
Propriétaire : Fiona RAYMONDN° d'identification : 250 269 590 795 646

Race : Altdeutsche Schäferhunde

Date de naissance : 09/05/2022
Sexe : Femelle

E00881988 (prélevé le 29/11/2023)

Emilie SIMONNET (Vétérinaire - N° d'ordre : 27421)

Code résultat : A00057310

Résultat établi le : 15/12/2023 Document établi le : 15/12/2023
Prélèvement authentifié

Préleveur :
Pedigree :

CARACTÈRES MORPHOLOGIQUES GÈNE RÉSULTAT
Mutation

Mode 
d'expression

Les résultats des caractères morphologiques ne permettent pas de déterminer précisement l'apparence de l'animal, mais vous informent sur leur transmission à la 
descendance.

Locus A - Agouti

aʷ/aASIPa Autosomique récessif
c.286C>T

aʷ/aʷASIPAʸ Autosomique dominant
c.244G>T/248G>A

Non Porteur Marron (B/B)Locus B - Marron

B/BTYRP1bᵃ Autosomique récessif
c.555T>G

B/BTYRP1bᶜ Autosomique récessif
c.121T>A

B/BTYRP1bᵈ Autosomique récessif
c.1033_1035del

B/BTYRP1bᵉ Autosomique récessif
c.1025T>G

B/BTYRP1bˢ Autosomique récessif
c.991C>T

Non Porteur Dilution (D/D)Locus D - Dilution

D/DMLPHd Autosomique récessif
c.-22G>A

D/DMLPHd² Autosomique récessif
c.705G>C

D/DMLPHd³ Autosomique récessif
c.667_668insC

Non Porteur Jaune (E/E)Locus E - Extension

E/EMC1Re Autosomique récessif
c.916C>T

E/EMC1Re² Autosomique récessif
g.63695679C>G

E/EMC1Re³ Autosomique récessif
c.816_817delCT

E/EMC1REᵐ Autosomique dominant
c.790A>G

Intensité forte à modérée (I/I)Locus I - Intensité (i) MFSD12 Autosomique récessif
c.151C>T

Non exprimé (kʸ/kʸ)Locus K - Noir Dominant (Kᴮ) CBD103 Autosomique dominant
c.231_233del

Non porteur (C/C)Poil Bouclé ou Ondulé (c¹) KRT71 Autosomique dominant
c.451C>T

Non porteur de polydactyliePolydactylie LMBR1 Autosomique dominant
DC-2

Chute de poils abondanteShedding MC5R Autosomique codominant
g.24430748C>T
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